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e Mate haldu sekvenci DNA, mikrosatelitd ¢i SNPG z Vasich
oblibenych organism, nebo se ji chystate v blizké dobé
vyprodukovat?

e Chcete se naucit tato data samostatné zpracovavat?
e Premyslite jaké analyzy pouzit v pripadé Vaseho datasetu?

e Nejste si jisti, co znamena cislo, které vyplivl Vas oblibeny
program a chcete ho biologicky interpretovat?

Odpovédi na tyto otazky nejsou zdaleka univerzalni, proto jsme vypsali
kurz = praktikum, zamérené na predstaveni rlznych pfristupl analyzy
molekularnich dat (ty uzivané v dnesni botanice) s dlrazem na zvladnuti
samostatné prace s vybranymi programy. Vlastni data vyhodou ale ne
nutnosti.

Soucasti bude i analyza dat ziskanych high-throughput sequencing,
zaméreni bude ale spiSe na downsteam populacené genetické/
fylogenetické analyzy ziskané napr prostfednictvim RADseq/HybSeq, ne
na vlastni zpracovani readl. Prdce v prostfedi Linux vyhodou ale ne
nutnosti.
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Jak vypadal predchozi béh kurzu? viz

https://botany.natur.cuni.cz/cevnate/navody/



